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STVLVTQNGVIKIGSGYRSRVSVQSH
PEDIGDASLTMVKLRASDAGTYRCE
VMFGIEDTQDTVNLNVDGVVFHYRS
KVSRYILNYAQAVQACSDVGATIATS
EQLRAAYEDGFDQCDAGWIADQTVR
'YPITRPRPGCFGNLPGKPGVRSYGKR
KPTETYDVFCYVDKLEGNVFFAPTL
QKMTFDEAKAVCESNNAELASPGQ
LHAAWRQGLDRCDYGWLSDGSARH
PVSVPRSQCGGGLLGVRTMYRYRNQ
TGFPDPSMRLGAYCFQGTKIIFNQSS
WIDVTIKSSTTIKPTTPFFSTKTTTGQ
TLIPDASSSNAITENNLSPTDAPSMF
STSMAPPKTSRVPDRLESVYTSYSAA
IVSVKSEESFSTTKLSDFDIEDFGAEK
ADDDAKVRGDVVRGELTTVAPKVTE
EPMEEPEDKIIIKVKTVLPDVLLSAPP
STKPMFAIGRTEESIVVGVTTDRDLG
TDATVLNTEESEHKTESSSQTASESS
SGKDEDVSRASTRSTEATFLESANT
VIPEYEDETADGVVMAGPPPLSTQSS
TSPHPESSENSSGLNITDSAVTPTVF
MQSTTQRPTIESSVTSQKGSQTFSSF
SEKESTELTDHVTRSAVLITLSSGTV
IAAGAVITTPSVADHETTQEETASGPS
DAPKETLTEATHTTAASDHASVNER
LMPFEEPHSHIAQMVVIPELPDDVL
TSDGVTVMESVDFLSSATVTPTDSYI
NGNLEVTLQPKVVTKEPRGDTFGSD
SLGVTDKIETFELDSSLVEPGRTAHE
SLVSGSTIVSPLFSTTLDPNIEFGQIN
LVVESTLPSASIEITKEEMLISEGTNI
PTSANEKQSSAKPVHAATPLDHDDT
TESHISPQVHSVSSITGDKAKDTAAT
TKVIAKTAQKDEFTTTSPPTEITSASL
DHLDTDKVSLGVHTPEVFTLIPPIQV
HTTSELDTTNTQRESLIETAEMHTE
KPSESIMDSTKKADMTTAKVELSTL
HFSSVAPHSMAEASGVETSDMLRST
TLSNALYTTTKSDHKSMETTEKIPLS
SSTKDELSNVETTEGHITESVSSLDF
TEIFISSTVKPTEQTIIGQVSTSQSATI
SATVIEDDLSSKPPESTITDVLETLSN
EALSKISLTNTMTSEKTTAKDVPSPS
SLFSRLPSTESESSESGFPSKQFTST
GFSLISTTHSDQVFIKTSSEREKSTPV
SGSTHAKATSDQTSEAHSREPVSLY
GTVHTFASSTWGSTGQTVKSQDITS
YAATSPVTVTEDRFLSAKPSESTKTD
LPESLFSTPWTDNLDKTLSKITVIMT
SENIVGQDTVSASFSSSFPSTESASS
KHGTSDMYSKEFKTTSSSLFSTIKSD
KEPIKTTSEREETDQTHAEATRGQTS
EPQSREPVSTLDSTLSNTVHTFTFST
ESSTGQSVPSQYMTSNTPTTTMTVM
DRYLSTKPSESTVTYVSETLSSSAQT
RYLDKPLSESTDTETSEKTTSTDVLS
PSSLPSTGSEALSISSSTETKRDQRT
ETYSTEPISSVDLTESNTGYALTSLKT
GDSTGQTVTSEDITSHTATPTATVME
DKELSAHTSHSAIIDDSGTWFSSTKA
GDLDETTHGSTLTLKPTARDILTQSS
FPSTVSKVSGDETSEIFSKDYTSYTL
QTATILDQERSKPQSNTTETTELSSL
THAEDDQATETQSKDTAYTLDSATS
TVHTFRSSGTEYSTGQAVTRQSITSH
IAATTTETVIEDKELSVKPSETTVVDV
SGTLFSSQTDHLDKTSESPVTIQLES
TTAKDILSPSSFLSSLPSTQTEHSVD
ETSDVFMTTTISMSSSSDITKDQTTY
STEPAFSLLNLSTEFSEVYTLTPLNT
GYSTDKSEDVTSHIASNTATVMEDK
HLSAISSEPTVFDETFLSSAQTGHID
NKSDAVSSTSLSSILPSKEIETSGDLT

Entry name organism oglcnacscore | _: . PMIDS |sequence intracellular extracellular |cytosol [nucleus mitochndrion . .
ID name sites sites reticulum apparatus membrane region
IAOABMIPX21 |AOABM9PX21 DANRE |Danio 'Versican [26.412228 NaN NaN 40044042 MLLNIKHILWLFCIYHSTTGPVSSTL [NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN NaN None
rerio core LEMRPVSGLLSGKVTLPCYFSIMPTI
protein GPRNKDASGYDYLRIKWTRIDGGVE




SEMFSKVFTTSSSLHTTAASVMDDQ
TTEIHSREPAFTPDSTSFSTMLIFTPS
NTEYSTGRTVTSQYITSLTETAIKDTS
LSSKPSDSQGLHTLSPLGTSEFTGSI
VTLEDNTSDTEKGTNVIEQRGTFGM
PTVSTIIDMSESLSSSANTEYLFEKSS
EGTISSHDTTSKDIGLLSRLPSIDSEG
SGEQISETPTTTGSLLQEKGLSTKSS
ESTVIDFSEKIFSSAQTGHLDKILSE
STVTITTMTLKKTTAQNEPSPSSFFST
IRVDQEHTKTSSDMGETQDKTTRYQ
TTWTHGREPVSTAETSTEHAITASIT
EYTTGHTVPKQGITSYTATTAATGIE
DKELSAHSSKSTISEASETFFSSAQT
DHLEQTSKSTVTIASENTTAKDVISLI
LSQTVKSQDTASTVIIQGSTPFTATTA
IATVMKYEEVSTKPSESTIIDVSETQF
SSAQTGHLDEISSESTVTSKMTSDKT
TPKDVLSSSLSSSFPSTESKASGDGT
SEMFIKQFTTSSPLHTTTISDRELTK
TPTDREETISVSISTHAETVRDQTIVA
QSRQPDPMLDSTETSTLHTFTLSTT
ENSTEHSTTSQDIPSAKPSVLTSTDV
SETSFSSFQTDHLDKTSEINVTVTSD
KTIAKDFVSPTSLLHTASRSDEDHTK
PTETITVSSSTDAAVTSTKSSEKTTAR
DLFSTSRLALILSSSESESSGDGTVD
VISSEFTTSRSSLYTTPKPYTDLRKTT
FHTTEAVSVSSSTHVEDQKTETDST
GPALSFMSTASITKHSFTSLSTGEST
GQTITSQDTALTERTVINQSSTPFTG
TTAATVMKDEEVSTKPSESTIIDDLE
TQFSSTQTGDLDNISSESTVTSKMTP
DKTTPKDGLSCSLSSSFPSTVSEDSV
DETSEKTIAKDLLSPISLLHTTSRSDK
DLTTPTETISVSSSTDAAVTSTKSSEK
TTARDFFATSTIASILSSSESESSGDG
TVDVTSSEFTTSRSSLYTTPKPDKDL
SKTTFLTTEAVSVSSSTHVKDQKTET
ESTGPASSLLSTASMTKHTFTSLSTG
ESTGQTVASQDTASTVRTVTIQSNTP
IVTATSVMQDTKVKTKPSESTIIDVSE
MEFSTAQTKNLDEISSDITVTSTMTS
DKTTPKDVLTSSLSSSFLSTKSEASG
DDTTEKFIKEFTTSSPHFTTTLSDQE
LTRTPSDTETTILVSSSAHTETVSNQ
TIEAQSREPVSMLDSTETRTMHTFT
SLNIEYSTAQTVASQDTASMVRTVT
NQGSTPFTTITAANVIKDEEVSTKPS
KFTITDVSETQFPSTQTGHLYEKISE
STFTSAMTSDKTTPKDVLSSLSLSSS
FPSTESKASVDETLEKTTAKDLLSPT
SLLHTTSRSDKDFTKPTETISVSSST
DAAVTSTQSSEKTTARDFFSTSTIASI
LSFSESESSGDGTVDVTVSEFTTSRP
SLYTTPKPDKDLTKTTFHTTEAVSVS
SSTHVEDQKTETDSTGPASSFMSTA
YITKHSFTSLSTGESTGQTVTSQDTA
STVRTVINQGSTPFTATTAATVIRDE
EVSTKPSESTIIDDSETQFSTQTGHL
DEISSESTVTSTMPSDKTTPKNVLSS
SLSSSFSSTESEASVDETSEKTTAKD
LVSPISLLHTTSRSDKDLTKLTETITV
SSSTDAAVTSTKSSEKTTARDFFATS
RIASILSSSESESSGDGTGNVTSSEF
PTSWPSLYTTQKPDKDLSKTTFHTTE
TVSVTSSTHVEDEKTETDSIKPASSL
MSTASITKVTFTSLSTGESTGQTVTS
KDTASTIRTFTNQGSTPFTATTAATV
MKDEEVSTKPSESTIIDDLETQFSTT
QTGDLDNISSESTITSTMTSDKTTPK
DVLTLSFSSSFPSTESETSGDETSEK
TTAKDLVSPISLLYTTSRSDKDLTKLT
ETISVSSSTDAAVTSTKSSEKTTARD
FFATSTIASILSSSESEISGDGTEDVT
SSEFTTSRPSLYSTPKPDKDLSKTTF
HTTEAVSVSSSTHVEDQKTETDSIKP
IALSFMSTASITKHTFTLSTGESTGQT
VISQDTASTVETVTIQSSTPFTATTAT
SVMQDTKVTTKPFESTIIDVSEMQFS




TAQTKRLDEISSEITITSKMTSDKTTP
KDVLSSSSLSSRFLYTESEASGNESS
EMFIKEFTTSFPLHTITISDQELTRTP
SDTETMIPVSRSAHTETVSNQTIEAQ
SREPVSMLDSIETRTMHTFTSSNTE
YSTAQTLASQDTASTVEKVTNQGSTT
FTTTTANVMKDKEVSTKPSEFTIIDV
SETQFLSAQTGHLDEISSESTVTSKM
TPDKTTPKDVLSSSLSSSFPSTESKA
SGDGTSEMFIKQFTTSSPLHTTTISD
RELTKTPTDREETISVSISTHAETVRD
QTIVAQSRQPDPMLDSTETSTLHTFT
LSTTENSTEHSTTSQDIPSAKPSVLT
STDVSETSFSSFQTDHLDKTSEITVT
IVTSDKTIAKDFVSPTSLLHTASRSDE
DLTKPTETITVSSSTDAAVTSTKSSEK
TTARDLFSTSRLALILSSSESESSGD
GTVDVTSSEFTTSRSSLYTTPKPYTD
LRKTTFHTTEAVSVSSSTHVEDQKT
ETDSTGPALSFMSTASITKHSFTSLS
TGESTGQTVTSQDTPLTERTVINQN
STPFTETTAATVMKDEEVSTKPSEST
IIDDLETQFSSTQTGDLDNISSKSTVT
SKMTSDKTTPKDVLSWSLSSIFSSTV
SEDSVDETSKKTIAKDLVSPISLLYTT
SRSDKDLTTPTETISVSSSTDAAVTST
KSSEKTTARDFFSTSTIASILSSSESE
SSGDGTVDVTSSEFTTSRSSLYSTPK
PDKDLSKTTFHTTEAVSVSSSTHVE
DQKTETDSTGPASSLLSTASMTKHT
FTSLSTGESTGQTVASQDTASTVRTV
TIQSSTPFTATNVMQDTKVTTKPSES
TIIDVSEMQFSTAQTKRLDEISSEITI
TSKMTLDKTTPKDVLSSSSLSSSFLS
TESEASGDETSEMFIKEFTTSFPLYT
TTISDQELTRTPSDTETTIPVSRSAHT
ETVSNQTVEAQSREPVSKLDLTKTR
TMHTFTSLNTEYSTAQTVASQDTAS
TVRKVNNQGSTPFTTITAANVIKDEE
IVSTKPSESTIIDVSETQFSSTQTGDL
DTILSESTVTSKMTSDKTTPKDFPSL
SLSSSFPSTVSEDSVDKTSEKTIAKD
LVSPVSLLHTTSRSDKDLNTPTDTTS
IVSSSTDAAVTSTKSSMKTTARDFFAT
SRIASILLSSESESSGDGTVDVTIPEF
TTSRLSLYTTPKPDKDLSKTTFHTTE
AVSVSSSTHVEDEKTETDSIKPASSL
MSTASITKPTFTSLSTGESTGQTVTS
QATASTVRTVINQSSTPFTATTAATV
MQYEEVSTKPSESTVIDDLERQFSTT
QTGHLDEISSESTV MTSDKTTTK
NVLSSSLSSSFPSTESEALGDETSEK
TTVKDLLSPTSLMHTTSRSDKELTKP
TETISVSSSTDAAVTSTKSSEKTTAR
DFFSTSTIASILSSSESESTGDGTVDV
TSSEFTTSRPSLYSTQKPDKDLSKTT
FNTTQAVSVTSSTHVEDQKTETDSIK
PALSFMSTASITKHTFTLSTGESTGQ
TVSSQDTASTVETVTIQSSTPFTSTTA
TSGMQDTKVTTKPSESTITYVSGMQ
FSTAQTKHLDEISSEITITSTMTSDKT
TPKDVLSSSSLSSSFPSSESEASGDY
TSEMFIKGFTTSSPLFTTTISDQELTR
TPSDTDTTIPVSSSAHTETVSNQTIEA
QSREPVSILDSTVTRTMHTFTSSNTE
YSTAQTVASQDTASTVRKVTNQGST
PFTTTAANLMQNEEVSTKPSESTIN
NVSEMQFSTAQTGHLSEISSESTVIS
TMTSDKTTPKDVLSLSLSSSFSSTES
EASVDETSEKTIAKDLVSPTSLLHTT
SISDKDFTTPKETTSMSSSTDVAVTS
IKPSEKTTGRDIFSTSRIASILPSLESE
SSGDGTVDVTISEFTTSRSSLYTTPKP
DKDLSKTTLHTTEAVSVTSSTHVED
EKTETDSIEPASSLMSTAYVTKHTFT
SLSTGESTGQTVASQDTASTVRTAT
NRGSTPFTGTTSPTVMQDEKMSTKP
SESTIPYVSEMQFPSAQTGHLNEISS
ESTVTSTVPSDKTAPKDVLSPSSLYS
SFPSTESEASGDNTSEIFIKEFTTSSP




LYTATISDQELTRTPSDKEERISFSSS
THGETETEQTIEAQSREPVSMLDFT
ETSTVHTFTSSNTEYLTEYTMSSQDI
KSHTTTTTAILLKDKELSANPSVLIST
DVSETMSSSTDPDVTSTTSPEKTTVR
DFSSTSRIAFMILSSSESKSSGDETV
DVTSSEFKTTSLKPPHPSSHTTSKPE
QDLSKATFTTTEAVSVTISTHAKNQS
TETESIKAASSIVSTAFSTLNTFTSLT
AGESTEQTVSSQDNKSAAQTGSIQD
STPFTATTPAIAMLNEEVSTKTSEFT
\VIDVSETLFSSAQTRNLDEISSKSTVT
SKMTSEKMTSNILSSSSFSSSFPPTK
TEVSEDDTSDIFSKELITSSYFQTTYQ
PDQELTKTSSDGEETISVSSSAHADT
TRDQKINAHSREPVSVLDSFESSTV
HTFTSSSTEYSTEHAVTSQGITSNVA
TIIATVVEDKELTAKTSESSFIDVSDT
FLSSTQINHLDNTTQTENSGILTSEK
TTTKDAGSPISLLLTTSRSDKELTKPT
EIISVSSSTDAAGTKSSEKTTARYFFS
TSTLASILSSSESEISGDGPVDVTSSE
LTTSRSSLYTTPKPEQALSKATFQTP
EPISVISSTHAEEQRTDNSGDSTSE
NISHHSTKAHSSEPVSTLGSTVTSTV
HTFTSLITGESTAQTVTSQDITSDTAT
TTATVMQDKELSVKPSESTINYKSET
VETSDQTNDKTSQSTVTMISEKTTLS
SSYFSSRLPSTESDFSGDYSSEMLSK
EFTTSPLPYTTTKSGLEFSKTPNTILV
SSDEDRITPTAKSHDQYNVDTDETE
VQESDHTLEPVRPDSLSTTELFSGKV
QKVITESSIEQGSGELSESSGEISSSA
VESIPPQVTPSEVKTTAVGSKSIADSR
EQSSDNITTTIYVRTTVNGYAELSSV
TFEEVESSDHQTTEMFTTAPLELLTT
SLPGSAIATHTASVPSRPYHTITDAQS
ARHTTESMISHAAVKTSKPSHITSST
VQTTPASLSHSQPLIDNTSYKVTSAT
IARTRPITLSSSENHSKHTTLSSVDAE
GDAGNEEKSGMSTPMGVSAAAIRT
QTRTVHITSTEPDSRITITQSSNTITS
IVLSDSEGSGVVEDDRETAQLDGSGE
EESVSTTAELYDNYTVATDEAEISDN
IVYTSKPVSIESFSHSVSSTTESTLLSS
TVQTVISATEVTAESELEDDSSGSEF
SPEALETVPGDMSSIGKTQGTEDALL
DKVVSSTSETLSVSGTQNSTLQTRTI
NTDLSSQTKEDGKELTLPDDSTGYV
FRTPTTKSYDDLTVRTDEAEVDETEK
TSFSSAASVIGSTDVVHQSTSSPSPS
VLISTQPAVTFTISNLEDDSGDDSTE
TDGAEDGSGDDTTYVTSSPLLSSSE
MTEASISITPVSSVSSGEDITATVVLH
STITPEMQTVSSSTDAESYSLFSETE
QEPTGGSVLDSTATSFTVLVTSSDM
IATSHIASPSAVTSQASVSTPTSSVSLK
DTVDQVTSTSSVLIFTEEEEDEDKLF
LTATASMRHTLNPEVTTKDDMIIDV
DTMSVLEQSSPFALTIVTEEAAGVTP
VVITAHPSNLMTEEPVGSGMDSTEL
PEFYAKSETIADESIHRHQQATSTPD
ILQSSPTYVDREPQATQTEQSENTN
NDLPEQYSHIFTEPTLTMGTLTNNS
IASSASTESYIKTSTLSSQSVLIIQAGS
SQASITKSETMSSTAVEGQTTPLPLH
RMTSEAEASSQLTNQYEPTQTTTSIL
SVNTEEILEMTSANDIEQSTPSSDM
VSQESESTNADVSSDISEKTTSALST
DDDSGDQIIDSFTELPELTESFLTDE
SVIFSMETDIEIHFATTLSPQANTVT
DGELHQEALSEMTVTHKDNTEFRT
DEDQPLSLTTMPTPLTSESNFNTTIN
IVTLVGSLSSTSIPGQSKKTGTTLPSE
ELTDDSIDYDTKTEPYNVESIPDFYS
SENVTNTNDATQTGNEKSFTTSQPD
IETGFDTTSQYEIETGFDTTLQPNVA
TGFETSSHSDTDNTFEDISESTADPD
IEASPKPSENSASTDGNKVNQTDFE
SAAPFDVSSEAVTSFNDITQPDSVRI




FTMSKPEIETGFEATSQPDIGTSFET
SSYSYTQTTFDVISESTAGPEIEGSSK
PSEDSASTDGDQVNQTAALLGVSSE
HVTSTSDITQPENMGSITRSQPDIGT
DFETTTQSDIESTFENISESTAHPEV
GMSSEPDEDNGTSIDGNTENDASVT
SPPFSRTSGLGRSTSGEVTNTSSEKH
TTSTTPSEVTDEPNSAAINEEKYQEE
GGREDTTLAEQTDIRFRSTAQPQFD
NSFTSSIVKSSSEEGSIINSSSGEVQA
\VILSTTTGSPLLLTPENDVKIVSKETS
SEKQEAAGQIEEAVTLKTEIPIQEMD
LMTSSVPTTQSETATTLASPEDVLEA
IALVESSPTSAQNETTTRGAKDVAYP
MIAQTVEIPGVHSCSDAVCLNGGTCI
KTGGAQICICQPGYSGEQCEIDIDEC
HTNPCRNGGTCIDGLNSFTCLCLPS
'YAGALCEQDTETCSYGWHKFQGHC
YKYFPHRRNWDTAERECRLQGAHL
IASVLSHDEQQYINRLGHDYQWIGLN
DKMFENDFRWTDGRVVQYENWRP
NQPDSFFSSGEDCVVMIWHEDGQW
NDVPCNYHLTFTCKKGTVSCSQPPI
VHNARTFGQPRPRYEINSLIRYQCM
DGFIQRHVPTIRCRGDGLWDSPRISC
MSPSNYQRSYTRRLQRYSVYRNNRK
RSAEHSVDVHRRRHHHHHHHHGG
KHIRTKQ




