
UniprotKB
ID Entry	name organism full	name oglcnacscore oglcnac	sites phosphorylation

sites PMIDS sequence intracellular extracellular cytosol nucleus mitochndrion endoplasmic
reticulum

golgi
apparatus

0

A6NF01 P121B_HUMAN Homo
sapiens

Putative
nuclear
envelope
pore
membrane
protein
POM
121B

32.025654 T265;T272;T277;S278;S281;S287;S
306;S309;T317;T495;S496;S637;S6
69;T726

NaN 29351928;39531497;30620550;352
89036;35254053

MSRRVRTSELWKRNGPSSSPFSSPA
SSRSQTPERPAKKIREEEMCHHSSS
STPLAADKESQGEKAADTTPRKKQN
SNSQSTPGSSGQRKRKVQLLPSRRG
EQLTLPPPPQLGYSITAEDLDLEKKA
SLQWFNQALEDKSDAASNSVTETPP
ITQPSFTFTLPAAAPASPPTSLLAPST
NPLLESLKKMQTPPSLPPCPESAGA
ATTEALSPPKTPNLLPPLGLSQSGPP
GLLPSPSFDSNPPTTLLGLIPAPSMV
PATDTKAPPTLQAETTTKPQATSAPS
PAPKQSFLFGTQNTSPSSPAAPAASS
ASPMFKPIFTAPPKSEKEGPTPPGPS
VSATAPSSSSLPTTTSTTAPTFQPVFS
SMGPPASVPLPAPFFKQTTTPATAPT
TTAPLFTGLASATSAVAPITSASPSTD
SASKPAFGFGINSVSSSSVSTTTSTA
TAASQPFLFGAPQASAASFTPAMGSI
FQFGKPPALPTTTTVTTFSQSLPTAV
PTATSSSAADFSGFGSTLATSAPATS
SQPTLTFSNTSTPTFNIPFGSSAKSP
LPSYPGANPQPAFGAAEGQPPGAAK
PALTPSFGSSFTFGNSAAPAAAPTPA
PPSMIKIVPAHVPTPIQPTFGGATHS
AFGLKATASAFGAPASSQPAFGGSTA
VFSFGAATSSGFGATTQTASSGSSSS
VFGSTTPSPFTFGGSAAPAGSGSFGI
NVATPGSSATTGAFSFGAGQSGSTA
TSTPFAGGLGQNALGTTGQSTPFAF
NVGSTTESKPVFGGTATPTFGLNTPA
PGVGTSGSSLSFGASSAPAQGFVGV
APFGSAAPSFSIGAGSKTLGARQRLQ
ARRQHTRKK

None None None None None None None


