}11;1 iprotkB Entry name organism full oglcnacscore oglcnac p.h osphorylation PMIDS |sequence intracellular extracellular |cytosol nucleus mitochndrion enqoplasmlc golgi plasma extl:acellular
name sites sites reticulum apparatus membrane [region
B7ZCC9 AGRG4_MOUSE [Mus |Adhesion [25.019509 S231 NaN 34418053 MRKHILHQRLCGLILVSSFIFLTDSL |None None None [None None None None None None
musculus |G- SLKGKRLDFYGEGKAYVSLTYTMPE
protein LSRLTACIDLISMTNSSHYWMAFIYI
coupled TNNTLLGREDVDLGLAGDHQQLILY
receptor SFGKTFYVSYHLIPFHWHTLCLVWD
G4 GVKGRLELFRNKERILAIMDQPHRL

SPNGTLVLGHFPRNGEGQIKTVIPRF
TSSLYYFQLWDRILENEEFMTCFYG
NVVSWEDDVWLIHKISPTVDRRLRC
FVSENMTIQETSTNVSQQIDLTTSSQ
TTGLNPHKTSHSSTLLPEGMADSTI
NSTAISYANTVPSPLATVSAAKDLKT
STTETATFLTDTLFTSTATPLPTQTVT
EHSYLGKTRTSKRVEAMATEIFHSA
TATDLIDTSVFTKNYTVSETSTTKSK
SAVGKTTLFLNESTSIAPTPCPKHKS
TDVAILHTSKSGQEFLVSSAARTVSW
STLEETSPITTDVGIVSTFPPESLLTS
TASPVSSTFPEIQLASTLSTTDSEMA
STVHSVLPMQTIPTPRTVKPESGSTN
FQDVFSPSMEDALSVSMPKETTFMA
FSSITSSPITRTQDEQIAIDAESTHLTI
IPGTKFVPTLAEASLFPTIEGQAYTQD
TPTTDEPMLTLTSTKSPSTYNASESV
LTSITIKSDYQFFTNETTWTSKSGQN
LLTSMNTTTIPTFTSNKTLTLPFQGN
ATNRDHSSMTTNVSPIEASTESKVT
TSSDATTASYTTALFKPTSQWLSHFT
SVSGITSIASQPESKLTTLLLKSNSM
PTVATNEFPSIPSEPVAPSVNTSTLT
DIKPNFSTEKSISETIQIETNGVSSFG
DTLAPLPMSATTQRVYTTVTKETTSR
HPKVKSTISTVAEASPFSTMLEVTDE
SEQMVTASVTISPFTDIEKLTTALSK
ETATAEVGVSWLSTKLKESMPESSH
NGTTESFNSTHTYTVDWTSEKSKGN
SASSPNSASTQALPELPSSSTMKTM
GVTFSTNSSQRTAASLSAGILSPQTA
STHALVTPQLLTHTFSLPVNISAVTS
PKTTMVFFDETKVTLSQPSTLARDFT
TSMPSVGSTLPTVITMTTELVPPVSPT
IASTISDSMFTHRDLLHTTSEVTTISS
TTAHMAISSLRETLVSSLRPPTPVITK
IAISTIPSISSDSVSPSIHTLVCSRPSPN
NVTIVSSTYVSSTTSTSVATPSESHFS
FPYAFSSGGDVTMASGPTGTSAGGE
AMPPNTFVNKFITSVDHESTTYFVN
TPVSTQSVFATSMVSSDKEQTNISM
EKTLRTTGVAEISPSKNSFILDSQSTF
PWEMTDTELSETTEISSHQTHLPSEI
LPGYSDSGNLTTFSTSGSTQSAQTLS
SSTIIGVRVSEGSTSLEKTALPSQVQT
VTKSLTHDKERTSALSEYPPRTVEKI
MSSSPVTHQATGHLATSIVDASRTT
RISHPVLINTTLSYLLSLKTKPEATQI
IASSTSGSTENFPNSFSPFTTGLLSTN
FTMITPNGSTTVLSIPNEPTNLPKKT
SMEASTPISQMDLLALNVTAFTSKK
VSDTHTMLMTKSSRTIHIGTLKSVSI
GTFGLKSEKSEMPVNNSDFSTTVLY
SDTSTRLGEFFTSSSSLPPKATKTTQ
IASTLNTTPVAHAGPTSQRTVFSSTFS
NSSVVEVPLNYTTAHFSSPTQRGFL
SMKTIPTTSMAGISTSVIGATSSSLSS
SKNTEPISSIPKTMFSLLLSTTQQPS
QENGAPTLDILPGITVSSGGATDLIN
IANSRATIPANELSTTPSDNFYTFLNT
QDSPTLTNSKVTPRPTESVKSTPTHL
SFDTRKMNILTELTKSGPCVTTPVLY
PLWTQTSTAPPLTSHLYSPHSTKAKF
PLASQMAEYPAWATGITPSITQALLT
TSRNTQRVEDSPFPVFTTKVMTPNR
MEVETLHSPSGTLATSTTSQIGLVSR
DVTVMPLISTSESLPSLGISESTSLSI

SSTFPPTTLAAILPTFEKTAMPVTPGI




TLSSNPSVNSRATSPTWSSSSLPSDS
RASIFTPSRLLTSSSGEMSESTFPAS
DITATYSNFTVAPLSDGSATIATQATS
TTTLDIITANSLTSPPIPSKDKDGSLH
TSTFLESSLRTTGADSSTDMSERMS
FGRTSISPSLTRHDLSIGSLTVSSPTN
TSPWSKVPVTSESHTLFPSKSTLDSV
MSTATTTSTAIGTSFPLMSTEMAHP
STATGFSLVSSSFETTWMDSIFSSLF
TQPSTSPTAKESTVSFYNIKMSFSVF
DEEPRVLVTTVIHDLTKDWLNFMFQ
NSEFSLANLAIQIKSRKTSKEETAMY
RYILEQKKGQGMDAIFHVPYSCACW
VIIKAKSSLESVELISSIRTKIHGNLT
HGNFTQDQLTLLVKSDHVVVEKLEP
GKCEADETPSKYKGTYKWPLTDPTE
TAQERCIKNENRNATRICSISIQTGK
CQWEKPRLKQCKLLQGLPDKIVDLA
NITISDENADDVAEHILNLVNESPPL
DEEETKIIVSKVADISNCDEISINLTQI
ILQILNTVTEKQSDSASNLPPVSNEIL
RIIERVGHKMEFAGRTANLTVAKLAL
IAVLRVDHKFEGMAFSIQSSEEVIAPQ
IFLGDIPLRKALASIYLPKSLREKVPL
DGLQTILFNFFGQTSLFKAKTITSEL
MTYVVSASISNTSIQNLADPVIIILKHI
QGDWNYDQVYCAFWDFDTNNGLG
GWNPSGCKLKESNINYTICQCNHLT
HFGVLMDLSRSTVDAVNERILVIITY
TGCGISSIFLGIAMVTYIAFHKLRKDY
PSKILINLCTALLMLNLAFLVNSWLT
SFQKVGLCITAAVALHYFLLVSLTW
MGLEAVHMYFALVKVENTYIPNYIL
KFCLAGWGIPAITVAIILSVRKDLYGT
LSPTTPFCWIKDDHIFYISVVAYFCLI
FLMNLSMFCTVLVQLTSVKSQSQKT
RKKMILNDLKGTISLTFLLGLTWGFA
FFAWGPVRIFFLYLFAICNTLQGFLIF
VFYCVMKESVREQWHMPLHCRWL
RLENFAGWINVRHKQKRLKKNNES
KLLTPSLMSTTTFKSIGSVPSIPSEIN
FSNGDFDDSPDTFSFLSCKAAPTFIR
RALPAEIQTNSTQKQRSFPINVSRDT
HLTPSSGLGEMFNL




