}Jl;l iprotKB Entry name organism ::.;lrlne oglcnacscore |oglcnac sites phosphorylation sites PMIDS sequence intracellular extracellular |cytosol nucleus mitochndri(
043524 FOX0O3_HUMAN [Homo Forkhead [11.607344 S284;S286;T296;S5411;T418;T475;S |S30;T32;T179;5209;5215;5S253;S28 |30379171;28657654;29301793;233 MAEAPASPAPLSPLEVELDPEFEPQS [True False 5.0 5.0 5.0
sapiens  |box 476;S482;S551;S666 0;5284;5294;5299;S311;S315;S399; (01498;35138101;34019948;352540 |RPRSCTWPLQRPELQASPAKPSGET
protein S413;5421;S551;5555;5588;S626;S |53;38253038;38665916 AADSMIPEEEDDEDDEDGGGRAGS
03 644 AMAIGGGGGSGTLGSGLLLEDSARV

LAPGGQDPGSGPATAAGGLSGGTQA
LLQPQQPLPPPQPGAAGGSGQPRKC
SSRRNAWGNLSYADLITRAIESSPDK
RLTLSQIYEWMVRCVPYFKDKGDSN
SSAGWKNSIRHNLSLHSRFMRVQN
EGTGKSSWWIINPDGGKSGKAPRRR
AVSMDNSNKYTKSRGRAAKKKAAL
QTAPESADDSPSQLSKWPGSPTSRS
SDELDAWTDFRSRTNSNASTVSGRL
SPIMASTELDEVQDDDAPLSPMLYS
SSASLSPSVSKPCTVELPRLTDMAGT
MNLNDGLTENLMDDLLDNITLPPS
QPSPTGGLMQRSSSFPYTTKGSGLG
SPTSSFNSTVFGPSSLNSLRQSPMQ
TIQENKPATFSSMSHYGNQTLQDLL
TSDSLSHSDVMMTQSDPLMSQAST
AVSAQNSRRNVMLRNDPMMSFAA
QPNQGSLVNQNLLHHQHQTQGALG
GSRALSNSVSNMGLSESSSLGSAKH
QQQSPVSQSMQTLSDSLSGSSLYST
SANLPVMGHEKFPSDLDLDMFNGS
LECDMESIIRSELMDADGLDFNFDS
LISTQNVVGLNVGNFTGAKQASSQS
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