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D Entry name |organism hame oglcnacscore oglcnac sites phosphorylation sites PMIDS sequence intracellular extracellular cytosol nucleus mitochndrio
P19338 NUCL_HUMAN [Homo Nucleolin [25.923351 S60;T301;S328;T438;T587;S619;T6 (S28;S34;S41;S42;S67;T69;T76;T84; |30379171;26853435;34725712;409 MVKLAKAGKNQGDPKKMAPPPKEV (True True 3.174 [5.0 2.215
sapiens 41 T92;T99;T106;T113;T121;S145;S15

T405;S458;S460;S563;S580;S591;S
619

3;5184;5206;T214;T301;S356;T367; |60;37217939;40596516;21740066;3

14422;35138101;39990658;253671

8665916;39395807;34019948;2935
1928;39531497;22121020;3044403
6;32522876;35083852;20305658;33
214551;32119511;33465208

EEDSEDEEMSEDEEDDSSGEEVVIP
QKKGKKAAATSAKKVVVSPTKKVAV
ATPAKKAAVTPGKKAAATPAKKTVTP
AKAVTTPGKKGATPGKALVATPGKK
GAAIPAKGAKNGKNAKKEDSDEEED
DDSEEDEEDDEDEDEDEDEIEPAAM
KAAAAAPASEDEDDEDDEDDEDDD
DDEEDDSEEEAMETTPAKGKKAAKV
VPVKAKNVAEDEDEEEDDEDEDDD
DDEDDEDDDDEDDEEEEEEEEEEP
VKEAPGKRKKEMAKQKAAPEAKKQ
KVEGTEPTTAFNLFVGNLNFNKSAP
ELKTGISDVFAKNDLAVVDVRIGMT
RKFGYVDFESAEDLEKALELTGLKVF
GNEIKLEKPKGKDSKKERDARTLLA
KNLPYKVTQDELKEVFEDAAEIRLVS
KDGKSKGIAYIEFKTEADAEKTFEEK
QGTEIDGRSISLYYTGEKGQNQDYR
GGKNSTWSGESKTLVLSNLSYSATE
ETLQEVFEKATFIKVPQNQNGKSKG
YAFIEFASFEDAKEALNSCNKREIEG
RAIRLELQGPRGSPNARSQPSKTLFV
KGLSEDTTEETLKESFDGSVRARIVT
DRETGSSKGFGFVDFNSEEDAKAAK
EAMEDGEIDGNKVTLDWAKPKGEG
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