UniprotKB Entry name |organism full oglcnacscore oglcnac phosphorylation sites PMIDS sequence intracellular |extracellular |cytosol nucleus mitochndrion en(.ioplasmlc golgi ple

ID name sites reticulum |apparatus me

P35659 DEK_HUMAN |[Homo Protein [3.02658 S19;T259(T13;T15;S19;S32;S51;S72;S121;S12 [23301498;37217939;30379171;332 |[MSASAPAAEGEGTPTQPASEKEPEM |[True False 2.758 [5.0 1.725 1.174 1.202 1.5
sapiens [DEK 2;5159;T199;5201;S204;5S210;S227; (14551;39894887;40596516;325228 |PGPREESEEEEDEDDEEEEEEEKEK

5230;5231;5232;S243;5244;S251;S
287;5288;T289;T290;5296;S301;S3
03;S306;S307

76;38665916;32119511;40914422;3
0620550;35083852;34019948;3513
8101;28510447;33465208

SLIVEGKREKKKVERLTMQVSSLQR
EPFTIAQGKGQKLCEIERIHFFLSKK
KTDELRNLHKLLYNRPGTVSSLKKN
VGQFSGFPFEKGSVQYKKKEEMLKK
FRNAMLKSICEVLDLERSGVNSELV
KRILNFLMHPKPSGKPLPKSKKTCS
KGSKKERNSSGMARKAKRTKCPEIL
SDESSSDEDEKKNKEESSDDEDKES
EEEPPKKTAKREKPKQKATSKSKKS
[VKSANVKKADSSTTKKNQNSSKKES
ESEDSSDDEPLIKKLKKPPTDEELKE
TIKKLLASANLEEVTMKQICKKVYEN
YPTYDLTERKDFIKTTVKELIS




