}Jl;l iprotKB Entry name organism ::.;lrlne oglcnacscore |oglcnac sites phosphorylation sites PMIDS sequence intracellular extracellular |cytosol nucleus mitochndri(
Q12778 FOXO1_HUMAN [Homo Forkhead [59.859353 T317;S550;T647;T648;T649;S651;S [T24;S212;5218;5234;5235;5249;S2 [21540332;32574038;31492838;385 [MAEAPQVVEIDPDFEPLPRPRSCTW (True False 4.816 |5.0 4.649
sapiens  |box 654 56;5287;5298;5319;5322;S325;S32 |01674;30002415;29351928;267892 |PLPRPEFSQSNSATSSPAPSGSAAAN
protein 9;T333 64;23301498;27655845;35254053;2 [PDAAAGLPSASAAAVSADFMSNLSL
o1 8713921;30620550;30059200;1842

0577;20863279

LEESEDFPQAPGSVAAAVAAAAAAA
ATGGLCGDFQGPEAGCLHPAPPQPP
PPGPLSQHPPVPPAAAGPLAGQPRK
SSSSRRNAWGNLSYADLITKAIESSA
EKRLTLSQIYEWMVKSVPYFKDKGD
SNSSAGWKNSIRHNLSLHSKFIRVQ
NEGTGKSSWWMLNPEGGKSGKSPR
RRAASMDNNSKFAKSRSRAAKKKA
SLQSGQEGAGDSPGSQFSKWPASPG
SHSNDDFDNWSTFRPRTSSNASTIS
GRLSPIMTEQDDLGEGDVHSMVYPP
SAAKMASTLPSLSEISNPENMENLL
DNLNLLSSPTSLTVSTQSSPGTMMQ
QTPCYSFAPPNTSLNSPSPNYQKYTY
GQSSMSPLPQMPIQTLQDNKSSYGG
MSQYNCAPGLLKELLTSDSPPHNDI
MTPVDPGVAQPNSRVLGQNVMMGP
NSVMSTYGSQASHNKMMNPSSHT
HPGHAQQTSAVNGRPLPHTVSTMP
HTSGMNRLTQVKTPVQVPLPHPMQ
MSALGGYSSVSSCNGYGRMGLLHQ
EKLPSDLDGMFIERLDCDMESIIRN
DLMDGDTLDFNFDNVLPNQSFPHS
VKTTTHSWVSG




