
UniprotKB
ID Entry	name organism full	name oglcnacscore oglcnac	sites phosphorylation

sites PMIDS sequence intracellular extracellular cytosol nucleus mitochndrion endoplasmic
reticulum

0

Q13492 PICAL_HUMAN Homo
sapiens

Phosphatidylinositol-
binding	clathrin
assembly	protein

27.803825 S248;S268;S293;T294;S297;T301;T
352;S353;T355;T356;S359;S362;T3
63;S364;T370;S378;T379;S381;S38
2;S383;S385;S416;S443;S450;S452;
S453;S497;T517;S565;T573;S576;T
585;T586

S16;S20;S303;S315 40136647;30379171;35132862;300
59200;41350704;39302247;286576
54;27655845;36240223;40307207;2
8314751;38665916;35254053;2851
0447;33214551;40596516;3401994
8;31492838;29237092;30620550;33
465208;39534244;30444036;34229
054;40914422;22661428;29485866;
35138101;29351928;39531497;303
97120;34725712;32119511;271144
49

MSGQSLTDRITAAQHSVTGSAVSKT
VCKATTHEIMGPKKKHLDYLIQCTN
EMNVNIPQLADSLFERTTNSSWVVV
FKSLITTHHLMVYGNERFIQYLASR
NTLFNLSNFLDKSGLQGYDMSTFIR
RYSRYLNEKAVSYRQVAFDFTKVKR
GADGVMRTMNTEKLLKTVPIIQNQ
MDALLDFNVNSNELTNGVINAAFM
LLFKDAIRLFAAYNEGIINLLEKYFD
MKKNQCKEGLDIYKKFLTRMTRISE
FLKVAEQVGIDRGDIPDLSQAPSSLL
DALEQHLASLEGKKIKDSTAASRATT
LSNAVSSLASTGLSLTKVDEREKQAA
LEEEQARLKALKEQRLKELAKKPHT
SLTTAASPVSTSAGGIMTAPAIDIFST
PSSSNSTSKLPNDLLDLQQPTFHPS
VHPMSTASQVASTWGDPFSATVDAV
DDAIPSLNPFLTKSSGDVHLSISSDV
STFTTRTPTHEMFVGFTPSPVAQPH
PSAGLNVDFESVFGNKSTNVIVDSG
GFDELGGLLKPTVASQNQNLPVAKL
PPSKLVSDDLDSSLANLVGNLGIGN
GTTKNDVNWSQPGEKKLTGGSNWQ
PKVAPTTAWNAATMAPPVMAYPATT
PTGMIGYGIPPQMGSVPVMTQPTLIY
SQPVMRPPNPFGPVSGAQIQFM

True True 4.68 4.575 2.305 1.685


