}Jl;l iprotKB Entry name organism (full name |oglcnacscore |oglcnac sites gil:::phorylatlon PMIDS sequence intracellular extracellular cytosol nucleus mitochndrion ::3 gl]:llz;mlc
Q14119 IVEZF1_HUMAN [Homo Vascular |39.694981 S103;T108;T110;T111;S117;T118;S |NaN 40136647;35132862;35289036;300 [MEANWTAFLFQAHEASHHQQQAA ([True False 2.574 |4.866 [1.479 1.179
sapiens |endothelial 123;S124;T126;S127;T131;S137;T1 59200;41350704;39302247;286576 |QNSLLPLLSSAVEPPDQKPLLPIPITQ

zinc finger
1

38;T141;S142;S143;S144;T146;S14
9;S150;T154;T160;T393;T396;5402;
S405;5406;T437;5438;T447;S450

54;27655845;40307207;38665916;3
5254053;28510447;33214551;4059
6516;34019948;31492838;3825303
8;29237092;39534244;34931806;37
340703;20305658;31637018;34846
842;29351928;39531497;30397120;
21740066

KPQGAPETLKDAIGIKKEKPKTSFVC
TYCSKAFRDSYHLRRHESCHTGIKL
IVSRPKKTPTTVVPLISTIAGDSSRTSL
IVSTIAGILSTVTTSSSGTNPSSSASTT
IAMPVTQSVKKPSKPVKKNHACEMC
GKAFRDVYHLNRHKLSHSDEKPFEC
PICNQRFKRKDRMTYHVRSHEGGIT
KPYTCSVCGKGFSRPDHLSCHVKHV
HSTERPFKCQTCTAAFATKDRLRTH
MVRHEGKVSCNICGKLLSAAYITSH
LKTHGQSQSINCNTCKQGISKTCMS
EETSNQKQQQQQQQQQQQQQQQQ
QQHVTSWPGKQVETLRLWEEAVKA
RKKEAANLCQTSTAATTPVTLTTPFS
ITSSVSSGTMSNPVTVAAAMSMRSP
IVNVSSAVNITSPMNIGHPVTITSPLS
MTSPLTLTTPVNLPTPVTAPVNIAHP
IVTITSPMNLPTPMTLAAPLNIAMRPV
ESMPFLPQALPTSPPW




