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RRP1B_HUMAN Homo Ribosomal (28.39017 T311;T708;T728;T730;S731;S732;S |S245;5350;5S392;5394;5395;5452;S |30379171;20068230;33214551;300 |[MAPAMQPAEIQFAQRLASSEKGIRD
sapiens |[RNA 736 458;5S513;5579;5702;S706;T728;S7 |59200;31492838;32119511;334652 |RAVKKLRQYISVKTQRETGGFSQEEL
processing 32;5735;S736 08;20305658;28657654;32574038;2 |LKIWKGLFYCMWVQDEPLLQEELA
protein 1 9351928;29237092;34019948;3062 |NTIAQLVHAVNNSAAQHLFIQTFWQ
homolog B 0550;27114449;23301498;2851044 [TMNREWKGIDRLRLDKYYMLIRLVL

RQSFEVLKRNGWEESRIKVFLDVLM
KEVLCPESQSPNGVRFHFIDIYLDEL
SKVGGKELLADQNLKFIDPFCKIAAK
TKDHTLVQTIARGVFEAIVDQSPFVP

EETMEEQKTKVGDGDLSAEEIPENE
IVSLRRAVSKKKTALGKNHSRKDGLS
DERGRDDCGTFEDTGPLLQFDYKAV
IADRLLEMTSRKNTPHFNRKRLSKLI

KKFQDLSEGSSISQLSFAEDISADED
DQILSQGKHKKKGNKLLEKTNLEKE
KGSRVFCVEEEDSESSLQKRRRKKK
KKHHLQPENPGPGGAAPSLEQNRG

REPEASGLKALKARVAEPGAEATSST
GEESGSEHPPAVPMHNKRKRPRKK

SPRAHREMLESAVLPPEDMSQSGPS
GSHPQGPRGSPTGGAQLLKRKRKLG
IVVPVNGSGLSTPAWPPLQQEGPPTG

PAEGANSHTTLPQRRRLQKKKAGPG
SLELCGLPSQKTASLKKRKKMRVMS
NLVEHNGVLESEAGQPQALGSSGTC
SSLKKQKLRAESDFVKFDTPFLPKPL
FFRRAKSSTATHPPGPAVQLNKTPSS
SKKVTFGLNRNMTAEFKKTDKSILV

SPTGPSRVAFDPEQKPLHGVLKTPTS
SPASSPLVAKKPLTTTPRRRPRAMDF
F




