}Jl;l iprotKB Entry name |organism f:\lrlne oglcnacscore |oglcnac sites phosphorylation sites PMIDS sequence intracellular extracellular cytosol nucleus mitochndrion ::g
Q15942 ZYX_HUMAN |Homo Zyxin [23.675669 S7;S11;S13;S15;S169;S170;T179;S1 |S116;S142;5143;5169;S170;T179;S |34725712;38665916;23301498;332 [MAAPRPSPAISVSVSAPAFYAPQKKF (True False 4.661 |5.0 False Fals
sapiens 82;5183;T220;S240;T242;S246;T25 |259;S267;T270;T274;5S281;5288;S3 |14551;30379171;39302247;313734 |GPVVAPKPKVNPFRPGDSEPPPAPG

0;5258;5259;5267;S278

08;S344

91;32870666;28657654;39531497;3
2574038;39534244;35254053;3522
7760;31492838;40307207;3062055
0;32119511;34019948;29237092;27
655845;35132862;37217939;40596
516;40136647;28510447;37340703;
35289036;30059200;35138101;316
37018;29351928

AQRAQMGRVGEIPPPPPEDFPLPPPP
LAGDGDDAEGALGGAFPPPPPPIEES
FPPAPLEEEIFPSPPPPPEEEGGPEAP
IPPPPQPREKVSSIDLEIDSLSSLLDD
MTKNDPFKARVSSGYVPPPVATPFS
SKSSTKPAAGGTAPLPPWKSPSSSQP
LPQVPAPAQSQTQFHVQPQPQPKPQ
VQLHVQSQTQPVSLANTQPRGPPAS
SPAPAPKFSPVTPKFTPVASKFSPGA
PGGSGSQPNQKLGHPEALSAGTGSP
QPPSFTYAQQREKPRVQEKQHPVPP
PAQNQNQVRSPGAPGPLTLKEVEEL
EQLTQQLMQDMEHPQRQNVAVNE
LCGRCHQPLARAQPAVRALGQLFHI
IACFTCHQCAQQLQGQQFYSLEGAPY
CEGCYTDTLEKCNTCGEPITDRMLR
IATGKAYHPHCFTCVVCARPLEGTSFI
'VDQANRPHCVPDYHKQYAPRCSVCS
EPIMPEPGRDETVRVVALDKNFHMK
CYKCEDCGKPLSIEADDNGCFPLDG

HVLCRKCHTARAQT




