}Jl;l iprotKB Entry name organism full name |oglcnacscore oglcnac sites phosphorylation sites PMIDS sequence intracellular |extracellular |cytosol [nucleus mitochndrio
Q16186 ADRM1_HUMAN [Homo Proteasomal [28.730491 S211;S213;T217;S219;S220;T221;T |S15;T127;S140;S211;T217;S405|35132862;30379171;35289036;325 [MTTSGALFPSLVPGSRGASNKYLVE (True True 4.69 4.75 1.841
sapiens  |ubiquitin 222;S223;5224;T225 74038;30059200;41350704;328706 |FRAGKMSLKGTTVTPDKRKGLVYIQ
receptor 66;28657654;40307207;23301498;3 (QTDDSLIHFCWKDRTSGNVEDDLIIF
ADRM1

8665916;35254053;20563614;3321
4551;40596516;34019948;3149283

914422;22661428;37340703;31373
491;29485866;35138101;34846842
29351928;34105348;34725712;415
18202

8;29237092;30620550;34229054;40

PDDCEFKRVPQCPSGRVYVLKFKAG
SKRLFFWMQEPKTDQDEEHCRKVN
EYLNNPPMPGALGASGSSGHELSAL
GGEGGLQSLLGNMSHSQLMQLIGP
; IAGLGGLGGLGALTGPGLASLLGSSG
PPGSSSSSSSRSQSAAVTPSSTTSST
RATPAPSAPAAASATSPSPAPSSGNG
IASTAASPTQPIQLSDLQSILATMNVP
IAGPAGGQQVDLASVLTPEIMAPILAN
ADVQERLLPYLPSGESLPQTADEIQN
TLTSPQFQQALGMFSAALASGQLGP
LMCQFGLPAEAVEAANKGDVEAFAK
AMQNNAKPEQKEGDTKDKKDEEED
MSLD




