UniprotKB Entry name organism [full name |oglcnacscore oglcnac [Ceg rylation PMIDS sequence intracellular |extracellular cytosol nucleus mitochndrion em?oplasmlc golgi plasma ext

ID sites sites reticulum |apparatus membrane |re(

Q63850 NUP62_MOUSE [Mus Nuclear 54.497022 T17 S412;5422 33300544;34887587;26031751;368 |MSGFNFGGTGAPAGGFTFGTAKTAT (True False 3.451 (5.0 2.06 1.703 1.411 1.563 1.2
musculus |pore 52467;35822049;21540332;399279 (TTPATGFSFSASGTGTGGFNFGTPS

glycoprotein
P62

85;34678516;20665223;29187734;4
0997131

QPAATTPSTSLFSLTTQTPTTQTPGF
NFGTTPASGGTGFSLGISTPKLSLSN
IAAATPATANTGSFGLGSSTLTNAISS
GSTSNQGTAPTGFVFGSSTTSAPSTG
STGFSFTSGSASQPGASGFSLGSVGS
SAQPTALSGSPFTPATLVTTTAGATQ
PAAAAPTAATTSAGSTLFASIAAAPAS
SSATGLSLPAPVTTAATPSAGTLGFS
LKAPGAAPGASTTSTTTTTTTTTTTAA
IAAAASTTTTGFALSLKPLVSAGPSSV
IAATALPASSTAAGTATGPAMTYAQLE
SLINKWSLELEDQERHFLQQATQVN
IAWDRTLIENGEKITSLHREVEKVKL
DQKRLDQELDFILSQQKELEDLLSPL
EESVKEQSGTIYLQHADEEREKTYKL
IAENIDAQLKRMAQDLKDIIEHLNMA
GGPADTSDPLQQICKILNAHMDSLQ
'WVDQSSALLQRRVEEASRVCEGRRK
EQERSLRIAFD




