
UniprotKB
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0

Q6UN15 FIP1_HUMAN Homo
sapiens

Pre-mRNA
3'-end-
processing
factor
FIP1

28.386565 T205;S206;T207;T208;T241;T248;S
252;T253;T258;S259;T275;S276;S2
82;S345;T347;T367;S382;S403

S85;S87;S89;S304;T426;S492;T494;
S496;S500;S554

38665916;23301498;33214551;303
79171;28657654;39531497;325740
38;40307207;20068230;30620550;3
2119511;34065225;34019948;2923
7092;35132862;34846842;4059651
6;37217939;29485866;35289036;30
059200;35138101;29351928

MSAGEVERLVSELSGGTGGDEEEE
WLYGGPWDVHVHSDLAKDLDENEV
ERPEEENASANPPSGIEDETAENGV
PKPKVTETEDDSDSDSDDDEDDVHV
TIGDIKTGAPQYGSYGTAPVNLNIKT
GGRVYGTTGTKVKGVDLDAPGSING
VPLLEVDLDSFEDKPWRKPGADLSD
YFNYGFNEDTWKAYCEKQKRIRMG
LEVIPVTSTTNKITAEDCTMEVTPGA
EIQDGRFNLFKVQQGRTGNSEKETA
LPSTKAEFTSPPSLFKTGLPPSRNST
SSQSQTSTASRKANSSVGKWQDRYG
RAESPDLRRLPGAIDVIGQTITISRVE
GRRRANENSNIQVLSERSATEVDNN
FSKPPPFFPPGAPPTHLPPPPFLPPPP
TVSTAPPLIPPPGFPPPPGAPPPSLIPT
IESGHSSGYDSRSARAFPYGNVAFP
HLPGSAPSWPSLVDTSKQWDYYARR
EKDRDRERDRDRERDRDRDRERER
TRERERERDHSPTPSVFNSDEERYR
YREYAERGYERHRASREKEERHRER
RHREKEETRHKSSRSNSRRRHESEE
GDSHRRHKHKKSKRSKEGKEAGSE
PAPEQESTEATPAE

True False 4.309 5.0 False


