}Jl;l iprotKB Entry name organism f:;lllne oglcnacscore |oglcnac sites phosphorylation sites PMIDS sequence intracellular extracellular cytosol nucleus mitochndrion ﬁ:gzsll:
Q92615 LAR4B_HUMAN Homo La- 21.342607 S581;S585;5589;5593;T595|5244;S424;S434;5451;5488;5498;T |34229054;38665916;34019948;286 |MTSDQDAKVVAEPQTQRVQEGKDS |True False 5.0 4.717  |False False
sapiens [related 518;5524;5S556;T566;5568;5S601;S6 |57654;33214551;31492838;300592 |AHLMNGPISQTTSQTSSIPPLSQVPA
protein 64;5718;5727;T732;S736 00;23301498;28510447;39531497;2 |TKVSELNPNAEVWGAPVLHLEASSA
4B 9237092;32119511;35138101;4059 |ADGVSAAWEEVAGHHADRGPQGSD

6516;35254053;39894887;3734070
3

ANGDGDQGHENAALPDPQESDPAD
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IASDMYLISQMDSDQYVPITTVANLD
HIKKLSTDVDLIVEVLRSLPLVQVDE
KGEKVRPNQNRCIVILREISESTPVE
EVEALFKGDNLPKFINCEFAYNDNW
FITFETEADAQQAYKYLREEVKTFQG
KPIKARIKAKAIAINTFLPKNGFRPLD
'VSLYAQQRYATSFYFPPMYSPQQQF
PLYSLITPQTWSATHSYLDPPLVTPF
PNTGFINGFTSPAFKPAASPLTSLRQ
YPPRSRNPSKSHLRHAIPSAERGPGL
LESPSIFNFTADRLINGVRSPQTRQA
GQTRTRIQNPSAYAKREAGPGRVEP
GSLESSPGLGRGRKNSFGYRKKREE
KFTSSQTQSPTPPKPPSPSFELGLSS
FPPLPGAAGNLKTEDLFENRLSSLIT
GPSKERTLSADASVNTLPVVVSREPS
'VPASCAVSATYERSPSPAHLPDDPKV
IAEKQRETHSVDRLPSALTATACKSV
QVNGAATELRKPSYAEICQRTSKEPP
SSPLQPQKEQKPNTVGCGKEEKKLA
EPAERYREPPALKSTPGAPRDQRRPA
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