}Jl;l iprotKB Entry name organism full oglcnacscore o.glcnac phosp ylation sites PMIDS sequence intracellular |extracellular cytosol nucleus mitochndrion em_ioplasmlc golgi
name sites reticulum |apparatu
Q92804 RBP56_HUMAN [Homo TATA- 23.965175 NaN S226;S231;S375;5423;5433;S438;S |34019948;33214551;30444036;399 |MSDSGSYGQSGGEQQSYSTYGNPG |(True False 1.531 |5.0 False False 0.531
sapiens |binding 442;S451;S554 90658;35083852;30397120;372179 |SQGYGQASQSYSGYGQTTDSSYGQN
protein- 39;36963488;28510447 'YSGYSSYGQSQSGYSQSYGGYENQK
associated QSSYSQQPYNNQGQQQNMESSGSQ
factor 2N GGRAPSYDQPDYGQQDSYDQQSGY

DQHQGSYDEQSNYDQQHDSYSQNQ
QSYHSQRENYSHHTQDDRRDVSRY
GEDNRGYGGSQGGGRGRGGYDKDG
RGPMTGSSGGDRGGFKNFGGHRDY
GPRTDADSESDNSDNNTIFVQGLGE
GVSTDQVGEFFKQIGIIKTNKKTGKP
MINLYTDKDTGKPKGEATVSFDDPP
SAKAAIDWFDGKEFHGNIIKVSFATR
RPEFMRGGGSGGGRRGRGGYRGRG
GFQGRGGDPKSGDWVCPNPSCGN
MNFARRNSCNQCNEPRPEDSRPSG
GDFRGRGYGGERGYRGRGGRGGDR
GGYGGDRSGGGYGGDRSSGGGYSG
DRSGGGYGGDRSGGGYGGDRGGGY
GGDRGGGYGGDRGGGYGGDRGGYG
GDRGGGYGGDRGGYGGDRGGYGGD
RGGYGGDRGGYGGDRSRGGYGGDR
GGGSGYGGDRSGGYGGDRSGGGYG
GDRGGGYGGDRGGYGGKMGGRND

YRNDQRNRPY




