UniprotKB Entry name organism full oglcnacscore o_glcnac p.h osphorylation PMIDS sequence intracellular extracellular|cytosol nucleus mitochndrion em!oplasmlc golgi ! eXtI:a(
ID name sites sites reticulum |apparatus membrane [regior
Q96Q06 PLIN4_HUMAN |Homo Perilipin-[31.967943 T526 S25;S31 30379171;28657654;20068230;332 |MSAPDEGRRDPPKPKGKTLGSFFGS |None None None [None |None None None None None

sapiens

4

14551;30620550

LPGFSSARNLVANAHSSARARPAAD
PTGAPAAEAAQPQAQVAAHPEQTAP
WTEKELQPSEKMVSGAKDLVCSKM
SRAKDAVSSGVASVVDVAKGVVQGG
LDTTRSALTGTKEVVSSGVTGAMDM
AKGAVQGGLDTSKAVLTGTKDTVST
GLTGAVNVAKGTVQAGVDTTKTVLT
GTKDTVTTGVMGAVNLAKGTVQTGV
ETSKAVLTGTKDAVSTGLTGAVNVA
RGSIQTGVDTSKTVLTGTKDTVCSGV
TGAMNVAKGTIQTGVDTSKTVLTGT
KDTVCSGVTGAMNVAKGTIQTGVDT
SKTVLTGTKDTVCSGVTGAMNVAKG
TIQTGVDTTKTVLTGTKNTVCSGVTG
AVNLAKEAIQGGLDTTKSMVMGTKD
TMSTGLTGAANVAKGAMQTGLNTT
QNIATGTKDTVCSGVTGAMNLARGT
IQTGVDTTKIVLTGTKDTVCSGVTGA
ANVAKGAVQGGLDTTKSVLTGTKDA
VSTGLTGAVNVAKGTVQTGVDTTKT
VLTGTKDTVCSGVTSAVNVAKGAVQ
GGLDTTKSVVIGTKDTMSTGLTGAA
NVAKGAVQTGVDTAKTVLTGTKDTV
TTGLVGAVNVAKGTVQTGMDTTKTV
LTGTKDTIYSGVTSAVNVAKGAVQTG
LKTTQNIATGTKNTFGSGVTSAVNV
AKGAAQTGVDTAKTVLTGTKDTVTT
GLMGAVNVAKGTVQTSVDTTKTVLT
GTKDTVCSGVTGAANVAKGAIQGGL
DTTKSVLTGTKDAVSTGLTGAVKLAK
GTVQTGMDTTKTVLTGTKDAVCSGV
TGAANVAKGAVQMGVDTAKTVLTGT
KDTVCSGVTGAANVAKGAVQTGLKT
TQNIATGTKNTLGSGVTGAAKVAKG
AVQGGLDTTKSVLTGTKDAVSTGLT
GAVNLAKGTVQTGVDTSKTVLTGTK
DTVCSGVTGAVNVAKGTVQTGVDTA
KTVLSGAKDAVTTGVTGAVNVAKGT
VQTGVDASKAVLMGTKDTVFSGVTG
AMSMAKGAVQGGLDTTKTVLTGTK
DAVSAGLMGSGNVATGATHTGLSTF
QNWLPSTPATSWGGLTSSRTTDNG
GEQTALSPQEAPFSGISTPPDVLSVG
PEPAWEAAATTKGLATDVATFTQGA
APGREDTGLLATTHGPEEAPRLAML
QNELEGLGDIFHPMNAEEQAQLAAS
QPGPKVLSAEQGSYFVRLGDLGPSF
RQRAFEHAVSHLQHGQFQARDTLA
QLQDCFRLIEKAQQAPEGQPRLDQG
SGASAEDAAVQEERDAGVLSRVCGL
LRQLHTAYSGLVSSLQGLPAELQQP
VGRARHSLCELYGIVASAGSVEELPA
ERLVQSREGVHQAWQGLEQLLEGL
QHNPPLSWLVGPFALPAGGQ




