
UniprotKB
ID Entry	name organism full

name oglcnacscore oglcnac	sites phosphorylation
sites PMIDS sequence intracellular extracellular cytosol nucleus mitochndrion endoplasmic

reticulum
golgi
apparatus

plasma
membrane

Q9UKN1 MUC12_HUMAN Homo
sapiens

Mucin-
12

30.799276 S285;S286;S2086;S2095;S2102;S36
43;S3652;S3659

NaN 38253038;29237092 MLVIWILTLALRLCASVTTVTPEGSA
VHKAISQQGTLWTGEVLEKQTVEQG
KSTLRRQKNHFHRSAGELRCRNAL
KDEGASAGWSVMFAGESVVVLVHL
WMTGARVKNLGLVEFASPGDDGDG
RAEGFSLGLPLSEQARAAGAREKER
QETVINHSTFSGFSQITGSTVNTSIG
GNTTSASTPSSSDPFTTFSDYGVSVT
FITGSTATKHFLDSSTNSGHSEESTV
SHSGPGATGTTLFPSHSATSVFVGEP
KTSPITSASMETTALPGSTTTAGLSE
KSTTFYSSPRSPDRTLSPARTTSSGV
SEKSTTSHSRPGPTHTIAFPDSTTMP
GVSQESTASHSIPGSTDTTLSPGTTT
PSSLGPESTTFHSSPGYTKTTRLPDN
TTTSGLLEASTPVHSSTGSPHTTLSP
SSSTTHEGEPTTFQSWPSSKDTSPA
PSGTTSAFVKLSTTYHSSPSSTPTTH
FSASSTTLGHSEESTPVHSSPVATAT
TPPPARSATSGHVEESTAYHRSPGST
QTMHFPESSTTSGHSEESATFHGST
THTKSSTPSTTAALAHTSYHSSLGST
ETTHFRDSSTISGRSEESKASHSSPD
AMATTVLPAGSTPSVLVGDSTPSPIS
SGSMETTALPGSTTKPGLSEKSTTFY
SSPRSPDTTHLPASMTSSGVSEESTT
SHSRPGSTHTTAFPGSTTMPGLSQE
STASHSSPGPTDTTLSPGSTTASSLG
PEYTTFHSRPGSTETTLLPDNTTASG
LLEASMPVHSSTRSPHTTLSPAGSTT
RQGESTTFHSWPSSKDTRPAPPTTT
SAFVEPSTTSHGSPSSIPTTHISARST
TSGLVEESTTYHSSPGSTQTMHFPE
SDTTSGRGEESTTSHSSTTHTISSAP
STTSALVEEPTSYHSSPGSTATTHFP
DSSTTSGRSEESTASHSSQDATGTIV
LPARSTTSVLLGESTTSPISSGSMET
TALPGSTTTPGLSERSTTFHSSPRSP
ATTLSPASTTSSGVSEESTTSRSRPG
STHTTAFPDSTTTPGLSRHSTTSHSS
PGSTDTTLLPASTTTSGPSQESTTSH
SSSGSTDTALSPGSTTALSFGQESTT
FHSNPGSTHTTLFPDSTTSSGIVEAS
TRVHSSTGSPRTTLSPASSTSPGLQG
ESTAFQTHPASTHTTPSPPSTATAPV
EESTTYHRSPGSTPTTHFPASSTTSG
HSEKSTIFHSSPDASGTTPSSAHSTT
SGRGESTTSRISPGSTEITTLPGSTTT
PGLSEASTTFYSSPRSPTTTLSPASM
TSLGVGEESTTSRSQPGSTHSTVSPA
STTTPGLSEESTTVYSSSRGSTETTV
FPHSTTTSVHGEEPTTFHSRPASTH
TTLFTEDSTTSGLTEESTAFPGSPAS
TQTGLPATLTTADLGEESTTFPSSSG
STGTKLSPARSTTSGLVGESTPSRLS
PSSTETTTLPGSPTTPSLSEKSTTFYT
SPRSPDATLSPATTTSSGVSEESSTS
HSQPGSTHTTAFPDSTTTSDLSQEPT
TSHSSQGSTEATLSPGSTTASSLGQQ
STTFHSSPGDTETTLLPDDTITSGLV
EASTPTHSSTGSLHTTLTPASSTSAG
LQEESTTFQSWPSSSDTTPSPPGTTA
APVEVSTTYHSRPSSTPTTHFSASST
TLGRSEESTTVHSSPGATGTALFPTR
SATSVLVGEPTTSPISSGSTETTALPG
STTTAGLSEKSTTFYSSPRSPDTTLSP
ASTTSSGVSEESTTSHSRPGSTHTTA
FPGSTTMPGVSQESTASHSSPGSTD
TTLSPGSTTASSLGPESTTFHSSPGS
TETTLLPDNTTASGLLEASTPVHSST
GSPHTTLSPAGSTTRQGESTTFQSW
PSSKDTMPAPPTTTSAFVELSTTSHG
SPSSTPTTHFSASSTTLGRSEESTTV
HSSPVATATTPSPARSTTSGLVEEST
AYHSSPGSTQTMHFPESSTASGRSE
ESRTSHSSTTHTISSPPSTTSALVEEP
TSYHSSPGSTATTHFPDSSTTSGRSE
ESTASHSSQDATGTIVLPARSTTSVL
LGESTTSPISSGSMETTALPGSTTTP
GLSEKSTTFHSSPRSPATTLSPASTT

None None None None None None None None



0

SSGVSEESTTSHSRPGSTHTTAFPDS
TTTPGLSRHSTTSHSSPGSTDTTLLP
ASTTTSGPSQESTTSHSSPGSTDTAL
SPGSTTALSFGQESTTFHSSPGSTHT
TLFPDSTTSSGIVEASTRVHSSTGSP
RTTLSPASSTSPGLQGESTAFQTHPA
STHTTPSPPSTATAPVEESTTYHRSP
GSTPTTHFPASSTTSGHSEKSTIFHS
SPDASGTTPSSAHSTTSGRGESTTSR
ISPGSTEITTLPGSTTTPGLSEASTTF
YSSPRSPTTTLSPASMTSLGVGEEST
TSRSQPGSTHSTVSPASTTTPGLSEE
STTVYSSSPGSTETTVFPRTPTTSVR
GEEPTTFHSRPASTHTTLFTEDSTTS
GLTEESTAFPGSPASTQTGLPATLTT
ADLGEESTTFPSSSGSTGTTLSPARS
TTSGLVGESTPSRLSPSSTETTTLPG
SPTTPSLSEKSTTFYTSPRSPDATLSP
ATTTSSGVSEESSTSHSQPGSTHTTA
FPDSTTTPGLSRHSTTSHSSPGSTDT
TLLPASTTTSGPSQESTTSHSSPGST
DTALSPGSTTALSFGQESTTFHSSPG
STHTTLFPDSTTSSGIVEASTRVHSS
TGSPRTTLSPASSTSPGLQGESTTFQ
THPASTHTTPSPPSTATAPVEESTTY
HRSPGSTPTTHFPASSTTSGHSEKST
IFHSSPDASGTTPSSAHSTTSGRGES
TTSRISPGSTEITTLPGSTTTPGLSEA
STTFYSSPRSPTTTLSPASMTSLGVG
EESTTSRSQPGSTHSTVSPASTTTPG
LSEESTTVYSSSPGSTETTVFPRSTTT
SVRGEEPTTFHSRPASTHTTLFTEDS
TTSGLTEESTAFPGSPASTQTGLPAT
LTTADLGEESTTFPSSSGSTGTTLSP
ARSTTSGLVGESTPSRLSPSSTETTT
LPGSPTTPSLSEKSTTFYTSPRSPDAT
LSPATTTSSGVSEESSTSHSQPGSTH
TTAFPDSTTTSGLSQEPTASHSSQGS
TEATLSPGSTTASSLGQQSTTFHSSP
GDTETTLLPDDTITSGLVEASTPTHS
STGSLHTTLTPASSTSAGLQEESTTF
QSWPSSSDTTPSPPGTTAAPVEVSTT
YHSRPSSTPTTHFSASSTTLGRSEES
TTVHSSPGATGTALFPTRSATSVLVG
EPTTSPISSGSTETTALPGSTTTAGLS
EKSTTFYSSPRSPDTTLSPASTTSSG
VSEESTTSHSRPGSTHTTAFPGSTT
MPGVSQESTASHSSPGSTDTTLSPG
STTASSLGPESTTFHSGPGSTETTLL
PDNTTASGLLEASTPVHSSTGSPHTT
LSPAGSTTRQGESTTFQSWPNSKDT
TPAPPTTTSAFVELSTTSHGSPSSTPT
THFSASSTTLGRSEESTTVHSSPVAT
ATTPSPARSTTSGLVEESTTYHSSPG
STQTMHFPESDTTSGRGEESTTSHS
STTHTISSAPSTTSALVEEPTSYHSSP
GSTATTHFPDSSTTSGRSEESTASHS
SQDATGTIVLPARSTTSVLLGESTTSP
ISSGSMETTALPGSTTTPGLSEKSTT
FHSSPRSPATTLSPASTTSSGVSEES
TTSHSRPGSTHTTAFPDSTTTPGLSR
HSTTSHSSPGSTDTTLLPASTTTSGS
SQESTTSHSSSGSTDTALSPGSTTAL
SFGQESTTFHSSPGSTHTTLFPDSTT
SSGIVEASTRVHSSTGSPRTTLSPAS
STSPGLQGESTAFQTHPASTHTTPSP
PSTATAPVEESTTYHRSPGSTPTTHF
PASSTTSGHSEKSTIFHSSPDASGTT
PSSAHSTTSGRGESTTSRISPGSTEIT
TLPGSTTTPGLSEASTTFYSSPRSPTT
TLSPASMTSLGVGEESTTSRSQPGST
HSTVSPASTTTPGLSEESTTVYSSSP
GSTETTVFPRSTTTSVRREEPTTFHS
RPASTHTTLFTEDSTTSGLTEESTAF
PGSPASTQTGLPATLTTADLGEESTT
FPSSSGSTGTKLSPARSTTSGLVGES
TPSRLSPSSTETTTLPGSPTTPSLSEK
STTFYTSPRSPDATLSPATTTSSGVSE
ESSTSHSQPGSTHTTAFPDSTTTSGL
SQEPTTSHSSQGSTEATLSPGSTTAS
SLGQQSTTFHSSPGDTETTLLPDDTI
TSGLVEASTPTHSSTGSLHTTLTPAS
STSTGLQEESTTFQSWPSSSDTTPSP



PSTTAVPVEVSTTYHSRPSSTPTTHF
SASSTTLGRSEESTTVHSSPGATGTA
LFPTRSATSVLVGEPTTSPISSGSTET
TALPGSTTTAGLSEKSTTFYSSPRSP
DTTLSPASTTSSGVSEESTTSHSRPG
SMHTTAFPSSTTMPGVSQESTASHS
SPGSTDTTLSPGSTTASSLGPESTTF
HSSPGSTETTLLPDNTTASGLLEAST
PVHSSTGSPHTTLSPAGSTTRQGEST
TFQSWPNSKDTTPAPPTTTSAFVELS
TTSHGSPSSTPTTHFSASSTTLGRSE
ESTTVHSSPVATATTPSPARSTTSGL
VEESTTYHSSPGSTQTMHFPESNTT
SGRGEESTTSHSSTTHTISSAPSTTS
ALVEEPTSYHSSPGSTATTHFPDSST
TSGRSEESTASHSSQDATGTIVLPAR
STTSVLLGESTTSPISSGSMETTALP
GSTTTPGLSEKSTTFHSSPSSTPTTH
FSASSTTLGRSEESTTVHSSPVATAT
TPSPARSTTSGLVEESTAYHSSPGST
QTMHFPESSTASGRSEESRTSHSST
THTISSPPSTTSALVEEPTSYHSSPGS
IATTHFPESSTTSGRSEESTASHSSP
DTNGITPLPAHFTTSGRIAESTTFYIS
PGSMETTLASTATTPGLSAKSTILYS
SSRSPDQTLSPASMTSSSISGEPTSL
YSQAESTHTTAFPASTTTSGLSQEST
TFHSKPGSTETTLSPGSITTSSFAQE
FTTPHSQPGSALSTVSPASTTVPGLS
EESTTFYSSPGSTETTAFSHSNTMSI
HSQQSTPFPDSPGFTHTVLPATLTTT
DIGQESTAFHSSSDATGTTPLPARST
ASDLVGEPTTFYISPSPTYTTLFPASS
STSGLTEESTTFHTSPSFTSTIVSTES
LETLAPGLCQEGQIWNGKQCVCPQG
YVGYQCLSPLESFPVETPEKLNATLG
MTVKVTYRNFTEKMNDASSQEYQN
FSTLFKNRMDVVLKGDNLPQYRGV
NIRRLLNGSIVVKNDVILEADYTLEY
EELFENLAEIVKAKIMNETRTTLLDP
DSCRKAILCYSEEDTFVDSSVTPGFD
FQEQCTQKAAEGYTQFYYVDVLDGK
LACVNKCTKGTKSQMNCNLGTCQL
QRSGPRCLCPNTNTHWYWGETCEF
NIAKSLVYGIVGAVMAVLLLALIILIIL
FSLSQRKRHREQYDVPQEWRKEGT
PGIFQKTAIWEDQNLRESRFGLENA
YNNFRPTLETVDSGTELHIQRPEMV
ASTV


