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}Jl;l iprotKB Entry name organism f::llllne oglcnacscore oglcnac sites phosphorylation sites PMIDS sequence intracellular |extracellular |cytosol nucleus mitochndrion reticulum
Q9UKX7  [NUP50_HUMAN [Homo Nuclear [18.217451 T259;T267;5S268;S284 [S52;5208;5221;S234;T246;T259;S2 (34229054;38665916;34019948;332 [MAKRNAEKELTDRNWDQEDEAEEV [True False 2.719 |4.65 False False
sapiens  [pore 70;S296 14551;30379171;31492838;300592 |GTFSMASEEVLKNRAIKKAKRRNVG
complex 00;23301498;39531497;40307207;2 [FESDTGGAFKGFKGLVVPSGGGRFS
protein 0305658;37217939;35138101;4059 |GFGSGAGGKPLEGLSNGNNITSAPP
Nup50 6516;22121020;21740066;3525405 [FASAKAAADPKVAFGSLAANGPTTLV

3

DKVSNPKTNGDSQQPSSSGLASSKA
CVGNAYHKQLAALNCSVRDWIVKH
[VNTNPLCDLTPIFKDYEKYLANIEQQ
HGNSGRNSESESNKVAAETQSPSLF
GSTKLQQESTFLFHGNKTEDTPDKK
MEVASEKKTDPSSLGATSASFNFGK
KVDSSVLGSLSSVPLTGFSFSPGNSS
LFGKDTTQSKPVSSPFPTKPLEGQAE
GDSGECKGGDEEENDEPPKVVVTEV
KEEDAFYSKKCKLFYKKDNEFKEKG
IGTLHLKPTANQKTQLLVRADTNLG
NILLNVLIPPNMPCTRTGKNNVLIVC
[VPNPPIDEKNATMPVTMLIRVKTSE
DADELHKILLEKKDA




