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D Entry name organism name oglcnacscore joglcnac sites phosphorylation sites PMIDS sequence intracellular extracellular cytosol nucleus mitochndrion
Q9Y2W1  |TR150_ HUMAN Homo Thyroid  [10.321847 $237;5240;S243;S390;T633;S916 |S220;5232;5237;5240;5243;S248;S |34229054;29351928;37217939;303 [MSKTNKSKSGSRSSRSRSASRSRSR (True False 2.342 5.0 1.251
sapiens  |[hormone 253;S257;S315;S320;S323;T324;S3 |79171;33214551;40596516;386659 |SFSKSRSRSRSLSRSRKRRLSSRSRS
receptor- 26;T328;5339;S377;S379;T397;S40 [16;35254053;32119511;40914422;3 |RSYSPAHNRERNHPRVYQNRDFRG
associated 6;5408;5444;5468;5S535;S560;5562; 6580660;32522876;34019948;3346 |HNRGYRRPYYFRGRNRGFYPWGQY
protein 3 S575;5619;5622;5672;5S682;5S684;S (5208 NRGGYGNYRSNWQNYRQAYSPRRG

698;T874;5928;5S939

RSRSRSPKRRSPSPRSRSHSRNSDK
SSSDRSRRSSSSRSSSNHSRVESSK
RKSAKEKKSSSKDSRPSQAAGDNQG
DEAKEQTFSGGTSQDTKASESSKPW
PDATYGTGSASRASAVSELSPRERSP
IALKSPLQSVVVRRRSPRPSPVPKPSP
PLSSTSQMGSTLPSGAGYQSGTHQG
QFDHGSGSLSPSKKSPVGKSPPSTG
STYGSSQKEESAASGGAAYTKRYLEE
QKTENGKDKEQKQTNTDKEKIKEKG
SFSDTGLGDGKMKSDSFAPKTDSEK
PFRGSQSPKRYKLRDDFEKKMADFH
KEEMDDQDKDKAKGRKESEFDDEP
KFMSKVIGANKNQEEEKSGKWEGL
VYAPPGKEKQRKTEELEEESFPERSK
KEDRGKRSEGGHRGFVPEKNFRVT
IAYKAVQEKSSSPPPRKTSESRDKLGA
KGDFPTGKSSFSITREAQVNVRMDS
FDEDLARPSGLLAQERKLCRDLVHS
NKKEQEFRSIFQHIQSAQSQRSPSEL
FAQHIVTIVHHVKEHHFGSSGMTLH
ERFTKYLKRGTEQEAAKNKKSPEIH
RRIDISPSTFRKHGLAHDEMKSPREP
GYKAEGKYKDDPVDLRLDIERRKKH
KERDLKRGKSRESVDSRDSSHSRER
SAEKTEKTHKGSKKQKKHRRARDRS
RSSSSSSQSSHSYKAEEYTEETEERE
ESTTGFDKSRLGTKDFVGPSERGGG
RARGTFQFRARGRGWGRGNYSGNN
NNNSNNDFQKRNREEEWDPEYTPK
SKKYYLHDDREGEGSDKWVSRGRG
RGAFPRGRGRFMFRKSSTSPKWAH
DKFSGEEGEIEDDESGTENREEKDN
IQPTTE




